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ERNE Ala — Gly — Cys — Lys — Asn — Phe — Phe — Trp — Lys — Thr — Phe — Tyr — Ser — Cys
T \

2{L1496 Ala — Gly — Cys — Lys — Asn — Phe — Msa —D-Trp— Lys — Thr — Phe — Tyr — Ser —D-Cys
T 1

2414930 Ala — Gly — Cys — Orn — Asn — Phe — Msa —D-Trp— Lys — Thr — Phe — Tyr — Ser — Cys
T 1

24014931 Ala — Gly — Cys — Lys — Asn — Phe — Msa —D-Trp— Lys — Thr — Phe — Tyr — Ser — Cys
T 1

21p4535 Ala — Gly — Cys — Orn — Asn — Phe — Msa —D-Trp— Lys — Thr — Phe — Tyr — Ser —D-Cys
T 1

2104964 Ala — Gly —D-Cys— Lys — Asn — Phe — Msa —D-Trp— Lys — Thr — Phe — Tyr — Ser —D-Cys
T 1

214965 D-Ala— Gly — Cys — Lys — Asn — Phe — Msa —D-Trp— Lys — Thr — Phe — Tyr — Ser —D-Cys
T \

21495 D-Ala- Gly —D-Cys— Lys — Asn — Phe — Msa —D-Trp— Lys — Thr — Phe — Tyr — Ser —D-Cys
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Mass-MetaSite 3.4.2. WebMetabase 4.0 (Molecular Discovery Ltd.)
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E5. EKIMEMPAAA CHEMUIBI B IR E 4 h 4

HELM notationfEX T A REEB LB AR X EBE A D FLEM(Pistoia Alliance,
https://www.pistoiaalliance.org/projects/current-projects/helm/ <
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